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RESUMO

Avaliou-se a variabilidade existente entre 36 acessos de taro do
Banco de Germoplasma de Hortaligas da Universidade Federal de
Vigosa em componentes do rendimento, visando a identificagdo de
acessos produtivos e divergentes para serem utilizados em progra-
mas de melhoramento. O experimento foi conduzido na horta de
pesquisas da UFV, de 19/09/2000 a 13/06/2001. Utilizou-se o deli-
neamento experimental blocos casualizados, com cinco repetigdes.
A parcela foi composta de quatro fileiras de 4 m de comprimento,
espacadas por 1,0 m e, entre plantas, 0,5 m, totalizando 32 plantas.
Avaliou-se a produtividade de rizomas comerciaveis/planta; peso
médio de rizomas comerciaveis; nimero de rizomas comerciaveis/
planta; produtividades de rizomas-mae, filho grande, filho médio,
filho pequeno e refugo/planta. Os dados foram submetidos as anali-
ses por variaveis canonicas e de agrupamento pelo método de Tocher,
adotando a distancia generalizada de Mahalanobis (D?) como esti-
mativa da similaridade genética. Os acessos foram separados em
seis grupos, sendo que 80,56% dos mesmos constituiram um tnico
grupo. Os acessos BGH 5916, BGH 6137 ¢ BGH 6298 destacaram-
se pelo elevado potencial agrondmico e pela divergéncia genética, o
que os qualifica como promissores para serem utilizados em progra-
mas de melhoramento. As caracteristicas com maior contribuigdo
relativa para a divergéncia genética foram produtividade de rizomas
filho grande/planta (42,50%), produtividade de rizomas filho pe-
queno/planta (24,67%) e produtividade de rizomas comerciaveis/
planta (16,95%).

Palavras-chave: Colocasia esculenta, germoplasma, melhoramen-
to, analise multivariada, produg@o.

ABSTRACT

Genetic diversity in taro accessions

The genetic similarity among 36 accessions of taro from the
Horticultural Germplasm Bank of the Federal University of Vigosa,
Brazil, was evaluated. The experiment was conduced from 09/19/
2000 to 06/13/2001. The experimental design was a randomized
block with five replicates and each plot consisted of four rows spaced
1.0 m apart with four meters in length and 0.5 m between plants
within the row. Parameters such as yield of commercial rhizomes/
plant; yield of mother rhizomes; large, medium and small lateral
rhizomes and non-commercial rhizomes/plant were measured. Data
were analyzed using canonical variable and grouped by Tocher’s
method, adopting general distance of Mahalanobis(D?). The
accessions formed six groups. A total of 80.56% of the accessions
formed one single group. Accessions BGH 5916, BGH 6137 and
BGH 6298 showed good agronomic potential and high genetic
diversity compared to other accessions, being indicated for breeding
progenitors. Yield of large lateral rhizomes/plant (42.50%), small
rhizomes/plant (24.67%) and of commercial rhizomes/plant (16.85%)
contributed to increase genetic diversity.

Keywords: Colocasia esculenta, germplasm, breeding, multivariate
analysis, yield.

(Recebido para publicacdo em 24 de outubro de 2002 e aceito em 10 de outubro de 2003)

taro, Colocasia esculenta (L.)

Schott, também conhecido como
inhame no centro-sul do Brasil, € a prin-
cipal hortalica da familia Araceae
(Pedralli et al., 2002). E originario da
Asia, mais precisamente da india,
Bangladesh e Myanma (ex-Burma). A
diversificagdo ocorreu para os demais
paises Asiaticos, ilhas do Pacifico, con-
tinente Africano e, finalmente, para as
regides tropicais das Américas
(Plucknett, 1983; Puiatti, 2002). O taro
constitui-se em alimento basico para di-
versas populagdes distribuidas pelo mun-
do, especialmente nas regides tropicais e
subtropicais imidas (Wang, 1983;
Rubatsky e Yamaguchi, 1997). Seus
rizomas, além de apresentarem boa con-
servagdo pos-colheita, sdo fontes de car-
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boidratos, minerais e vitaminas (Hashad
etal., 1956; Sunell e Arditti, 1983; Puiatti
etal.,1990; 1992). Devido as caracteris-
ticas de rusticidade de cultivo e valor
nutricional, o taro tem sido sugerido pela
FAO (Food and Agriculture
Organization), juntamente com outras
espécies produtoras de tubérculos e raizes
tuberosas, como cultura alternativa para
aumentar a base alimentar em paises em
desenvolvimento (Puiatti, 2002). Dentre
as plantas tropicais produtoras de raizes,
tubérculos e rizomas, o taro ocupa o 4°
lugar em volume produzido no mundo,
com uma area plantada de 1.494 mil ha,
produgdo de 8.976 mil toneladas e pro-
dutividade de 6.008 kg/ha (FAO, 2002).

O amido ¢ o principal componente
do rizoma de taro, conhecido por apre-

sentar granulos relativamente pequenos,
quando comparado ao de outras
amilaceas, o que o torna rica fonte
nutricional para humanos e animais,
bem como suprimento comercial para
muitas aplica¢des industriais (Nip,
1990). A digestibilidade dos rizomas do
taro ¢ elevada (97%), proporcionando
eficiente liberacdo dos componentes
durante a digestao e absorc¢ao desse ali-
mento (Standal, 1983).

O pouco conhecimento da floragdo
do taro tem restringido o melhoramen-
to genético da cultura aos métodos de
coleta e de avaliagdo de clones existen-
tes. Todavia, a exploracdo intensiva de
taro nos recentes anos tem demandado
cultivares mais produtivas. A hibridagao
interespecifica ¢ a principal fonte de
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ampliagdo de variabilidade nos progra-
mas de melhoramento tradicional. En-
tretanto, em taro, os principais fatores
que limitam a hibridagao sdo as irregu-
laridades do florescimento e as anorma-
lidades de estruturas florais, que se in-
tensificam com a aplicac@o de indutores
de florescimento (Ivancic, 1995). Ape-
sar destas dificuldades, existem hibri-
dos interespecificos de taro asiaticos de
ocorréncia natural (Ochiai et al., 2001).

A divergéncia genética entre um gru-
po de genitores tem sido avaliada com
o objetivo de identificar as combinagdes
hibridas que possam ter maior efeito
heterético e maior heterozigose, de tal
forma que, em suas geragdes
segregantes, se tenha maior possibilida-
de de identificar gendtipos superiores
(Cruz e Regazzi, 2001). No entanto,
quando se dispde de um niimero eleva-
do de genotipos para avaliagao (Olivei-
raetal., 1999), como comumente ocor-
re em bancos de germoplasma, ou hou-
ver dificuldades nas praticas de
hibridagao artificial, como ¢ o caso do
taro (Ivancic, 1995), estas combinagdes
sao dificeis. Dessa forma, a utiliza¢do
de técnicas multivariadas ¢ uma ferra-
menta que pode ser utilizada para
minimizar essas dificuldades
operacionais, com a vantagem destas
permitirem combinar as multiplas infor-
magdes contidas na unidade experimen-
tal, possibilitando a caracterizagdo dos
gendtipos com base em um conjunto de
variaveis (Cruz e Regazzi, 2001), prin-
cipalmente se o objetivo ¢ o melhora-
mento de caracteristicas quantitativas,
como produgao (Oliveira et al., 1999).

O trabalho teve por objetivo avaliar
a variabilidade existente entre 36 aces-
sos de taro do Banco de Germoplasma
de Hortaligas da Universidade Federal
de Vigosa (BGH/UFV), em componen-
tes de rendimento, visando a identifica-
¢do de acessos produtivos e divergentes
para serem utilizados em programas de
melhoramento.

MATERIAL E METODOS

O experimento foi desenvolvido em
campo, na UFV, de 19/09/2000 a 13/06/
2001. A area experimental apresenta to-
pografia suave com ligeira inclinagao e
o solo classificado como Podzolico Ver-
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melho-Amarelo Cambico, fase terrago.
As anilises quimicas e granulométricas
de amostras de solo revelaram: pH
HO0)=59H+Al=23,Ca=17¢
Mg=0,7 cmol dm? Na=4,K=125¢
P =159 mg dm?; areia grossa = 29, areia
fina=15, silte=17 e argila=39 dag kg".
O preparo do solo constou de aragdo e
gradagem, sulcamento em linhas, espa-
cadas de 1,0 m, com profundidade de
aproximadamente 0,12 m. A parcela foi
composta de quatro fileiras espagadas
de 1,0 m, com quatro metros de com-
primento, com as plantas espagadas a
0,5 m, totalizando 32 plantas e a area de
16,0 m?. Foram consideradas como area
util as duas fileiras centrais, excluindo-
se 0,5 m das extremidades. As parcelas
foram distanciadas, uma das outras, de
1,0 m nas extremidades e de 2,0 m nas
laterais. Utilizou-se o delineamento ex-
perimental de blocos casualizados, com
36 tratamentos e cinco repeticdes. Os
tratamentos foram constituidos de 36
acessos de taro do Banco de
Germoplasma de Hortalicas/UFV (Ta-
bela 1). Nao foram realizadas adubagdes
de plantio nem de cobertura e nenhum
tipo de controle quimico. As irrigacdes,
quando necessarias, foram realizadas se-
manalmente, por aspersdo, e a lamina de
agua aplicada, em cada irrigagao, de 40
mm, considerada satisfatoria para aten-
der as necessidades da cultura de taro
(Soares, 1991). Foram realizadas, durante
o ciclo de cultivo, quatro capinas com
auxilio de enxada nas linhas e de
cultivador de enxadas de tragdo animal,
nas entrelinhas, aos 40; 75; 130 e 215 dias
apos o plantio, respectivamente.

A colheita foi realizada aos nove
meses apos o plantio, quando as plantas
estavam com a parte aérea seca. Os
rizomas-mae, foram separados, e os
rizomas-filho, ap0s classificados, foram
contados e pesados. Os rizomas-filho
foram classificados, com base no dia-
metro transversal, de acordo com Puiatti
et al. (1990), nas classes filho grande
(>47 mm), filho médio (40-47 mm), fi-
Tho pequeno (33-40 mm) e refugo (<33
mm). Considerou-se como comerciaveis
o somatorio das classes de rizomas-fi-
lho grande, médio e pequeno. A produ-
¢do total consistiu do somatorio das pro-
dugoes de rizomas-mée ¢ de todas as
classes de rizomas-filho.

Avaliou-se a produtividade de
rizomas comerciaveis por planta, peso
médio de rizomas comerciaveis, niume-
ro de rizomas comerciaveis por planta e
produtividade de rizomas em classes:
filho grande, médio, pequeno e refugo.
A analise da divergéncia genética foi
feita por meio das técnicas de varidveis
candnicas e de agrupamento. Na anali-
se de variaveis candnicas utilizaram-se
as matrizes de covariancia residual e
fenotipica entre as caracteristicas avalia-
das. Quando se utiliza este procedimen-
to, ¢ comum a transformagéo das varia-
veis originais em variaveis padroniza-
das e ndo correlacionadas, de modo que
a matriz de dispersdo se iguala a identi-
dade (Miranda et al., 1999; Cruz e
Regazzi, 2001). A técnica consiste em
transformar as variaveis avaliadas em
um novo conjunto de variaveis, que sao
fungdes lineares das médias das carac-
teristicas avaliadas nos acessos. O nti-
mero de variaveis candnicas ¢ igual ou
menor ao valor minimo entre 0 nimero
de caracteristicas e o numero de graus
de liberdade de tratamentos. Um valor
numérico (escore) de cada varidvel ¢é
calculado para cada um dos acessos.
Com estes escores, constroi-se um gra-
fico de dispersédo, que permite a avalia-
¢do da divergéncia genética (Miranda et
al., 1999; Cruz e Regazzi, 2001).

Para a analise de agrupamento utili-
zou-se o método de otimizagdo de
Tocher, adotando-se o critério de que a
média das medidas de divergéncia den-
tro de cada grupo deve ser menor que
as distdncias médias entre quaisquer
grupos (Cruz e Regazzi, 2001).

A contribuigdo relativa de cada ca-
racteristica para a diversidade entre os
acessos foi avaliada pela metodologia
descrita por Singh (1981), a qual se ba-
seia na parti¢do do total das estimativas
das distancias D? de Mahalanobis, con-
siderando todos os possiveis pares de
gendtipos, para as partes devidas a cada
caracteristica. Esta contribui¢ao foi ava-
liada pelo valor de S,

As analises de variancia, bem como
os calculos das varidveis canonicas,
agrupamento e contribuigdo relativa de
cada caracteristica para a divergéncia
entre os acessos, foram realizadas utili-
zando-se o programa computacional
GENES (Cruz, 2001).
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Tabela 1. Dados de passaporte dos acessos de taro pertencentes ao Banco de Germoplasma de Hortaligas da UFV. Vigosa, UFV, 2000-01.

Acessos (Codigo de registro BGH/UFV e nome comum)

Origem

BGH 5913 (Taro 1-R); BGH 5914 (Taro 1-B Macaquinho); BGH 5915, BGH
5916, BGH 5917, BGH 5918, BGH 5921 e BGH 6607 (Taro); BGH 5925 (Taro
Japonés); BGH 5926 (Taro Branco); BGH 5927 (Taro Rosa); BGH 5928 (Taro

Chinés); BGH 5929 (Taro Macaco Cogador);

BGH 6606 (Taro Rajado)
BGH 5920 (Taro)

BGH 5931 e BGH 6088 (Taro); BGH 6087 (Taro Branco); BGH 6089 e BGH

6092 (Taro Roxo); BGH 6091 (Taro Branco An&o)

BGH 6086 (Taro 1/100 ou 100/1)

BGH 6093 (Taro) e BGH 6094 (Taro Ando Branco)

BGH 6095 (Taro Roxo)

BGH 6132 (Taro Roxo)

BGH 6136 (Taro)

BGH 6137 (Taro)

BGH 6298 (Taro)

BGH 6306 (Taro Roxo)

BGH 6307 (Taro Uhan - China)
BGH 6308 (Taro)

BGH 6315 e BGH 6730 (Taro)
BGH 6708 (Taro)

BGH 7006 (Taro)

Vicosa-MG

Vicosa-MG (Violeira)

Manacapuru-AM
Tijucos do Sul-SC

Belém-PA

Séo Geraldo-MG
Teixeiras-MG
Conceigéo do Castelo-ES
Penedo-RS
Ibertioga-MG
Porto Velho-RO
Nova Friburgo-RJ
Registro-SP
Pariqueragu-SP
Paranagua-PR
ltabira-MG
Leopoldina-MG

RESULTADOS E DISCUSSAO

Os efeitos dos acessos foram signi-
ficativos (P<0,05) pelo teste F para to-
das as caracteristicas avaliadas (Tabela 2).
Esses resultados indicam a existéncia de
variabilidade genética e, conseqiiente-
mente, a possibilidade de se obterem
ganhos genéticos para as caracteristicas
em avaliagdo.

De acordo com a distdncia D? de
Mahalanobis, considerando as oito ca-
racteristicas avaliadas, os acessos BGH
5928 e BGH 6088 apresentaram a me-
nor (0,30) e os acessos BGH 5914 e
BGH 5927 a maior distancia genética
(77,94). A maior distdncia média em
relag@o ao conjunto de acessos foi obti-
da pelo acesso BGH 5927 com D? mé-
dio (44,29) superior a média das distan-
cias considerando todos os pares de
acessos (18,83).
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A analise de agrupamento, utilizan-
do o método de otimizagao de Tocher,
com base nas distdncias D? de
Mahalanobis, dividiu os acessos em seis
grupos divergentes (Tabela 3), destacan-
do-se o grupo I com 29 acessos (80,56%
do total de acessos) e os demais sete
acessos distribuidos nos grupos II, III,
IV, V e VI (Tabela 3). A concentrag¢do
de individuos em um grupo e dispersao
dos demais em grupos diversos torna
evidente a ampla diversidade dos
genotipos.

Embora a variabilidade dentro do
grupo seja minimizada pela técnica de
agrupamento, existem distancias estima-
das de elevada magnitude entre pares de
genotipos do grupo que apresentou 29
acessos, como entre os acessos BGH
5914 ¢ BGH 6092 (D? = 40,93). Este
comportamento indica que existe acen-
tuada variabilidade dentro deste grupo, e
que, justifica-se o reagrupamento. Deste
modo, procedeu-se a redistribuicao dos

acessos do grande grupo, estabelecendo-
se 12 subgrupos, onde se destacaram seis,
constituidos por apenas um gendtipo cada
(Tabela 3). Pandey e Dobhal (1997), tam-
bém em taro, encontraram valores de D?
intragrupos que variaram de 9,1 a 27,4,
ndo justificando, portanto, no trabalho
desses autores um reagrupamento dos
mesmos, apesar de alguns grupos apre-
sentarem alta concentragdo de genotipos.

Para complementar a analise de
agrupamento, procedeu-se a dispersdo
dos gendtipos em coordenadas
cartesianas, de modo que a posi¢do re-
lativa dos acessos possa ser visualizada.
As duas primeiras variaveis canonicas
representaram 71,85% da variagdo to-
tal. Cruz e Regazzi (2001) recomendam
que no caso das duas primeiras varia-
veis ndo representarem o minimo de
80% da variagdo total, torna-se neces-
sario complementar a analise com a dis-
persdo grafica em relacdo a terceira ou
até mesmo, a quarta variavel candnica.
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Tabela 2. Produtividade de rizomas comerciaveis por planta (PC), Peso médio de rizomas comerciaveis (PMRC), nimero de rizomas
comerciaveis por planta (NRCP), produtividade de rizomas-méae (PRM), filho grande (PRFG), filho médio (PRFM), filho pequeno (PRFP)
e refugo (PREF) de acessos de taro do BGH/UFV. Vigosa, UFV, 2000-01.

PC PMRC NRCP PRM PRFG PRFM PRFP PREF

CA Acessos g/pta g/rizoma rizomalpta g/pta g/pta g/pta g/pta g/pta
01 BGH 5913 813,74 92,08 8,76 539,30 656,00 121,14 36,60 13,50
02 BGH 5914 788,70 57,00 13,74 251,00 390,60 274,80 123,30 25,40
03 BGH 5915 823,90 88,09 9,30 571,20 653,30 125,90 44,70 13,30
04 BGH 5916 1122,30 105,12 10,62 865,90 988,10 93,00 41,20 19,40
05 BGH 5917 942,00 88,10 10,62 550,10 752,00 126,00 64,00 20,00
06 BGH 5918 688,90 55,93 11,80 333,50 348,30 204,10 136,50 88,94
07 BGH 5920 467,50 61,07 7,66 470,50 253,30 127,30 86,90 36,20
08 BGH 5921 777,70 56,35 13,38 284,60 435,00 217,40 125,30 32,20
09 BGH 5925 (J) 1127,20 91,32 12,36 661,60 916,20 143,70 67,30 26,00
10 BGH 5926 459,60 49,29 8,90 348,30 197,00 136,80 125,80 53,10
11 BGH 5927 497,20 94,17 5,30 672,20 393,10 44,40 59,70 45,50
12 BGH 5928 (C) 694,90 52,99 13,02 240,90 302,30 254,70 137,90 56,40
13 BGH 5929 532,90 62,87 8,46 354,70 326,30 83,30 123,30 111,20
14 BGH 5931 468,90 67,89 6,74 428,10 296,70 93,00 79,20 54,20
15 BGH 6086 769,80 47,20 16,00 279,20 261,30 241,70 266,80 133,40
16 BGH 6087 803,72 76,80 10,40 568,94 558,90 133,00 111,82 73,10
17 BGH 6088 725,20 56,16 13,00 278,70 351,00 249,30 124,90 59,00
18 BGH 6089 439,90 60,81 6,88 309,50 286,40 51,30 102,20 79,60
19 BGH 6091 572,20 63,07 8,92 502,60 367,00 112,00 93,20 43,34
20 BGH 6092 322,20 54,98 5,56 302,40 196,40 54,10 71,70 76,30
21 BGH 6093 817,00 74,11 10,92 477,20 526,50 134,10 156,40 83,90
22 BGH 6094 637,40 70,67 8,86 416,40 402,80 119,90 114,70 56,30
23 BGH 6095 595,00 70,55 8,50 348,40 427,20 71,10 96,70 124,00
24 BGH 6132 435,10 64,52 6,48 334,60 290,80 54,70 89,60 78,50
25 BGH 6136 758,90 66,02 11,32 332,20 441,80 213,00 104,10 39,30
26 BGH 6137 1112,90 110,61 9,88 705,00 966,50 115,60 30,80 8,70
27 BGH 6298 1088,00 110,62 9,78 736,00 939,70 108,30 40,00 13,00
28 BGH 6306 478,60 63,97 7,54 361,90 290,80 78,60 109,20 84,50
29 BGH 6307 1036,10 63,72 16,22 410,10 564,20 314,90 157,00 60,40
30 BGH 6308 966,40 63,40 15,14 347,80 553,90 264,80 147,70 52,90
31 BGH 6315 873,20 64,23 13,56 376,90 369,90 252,40 250,90 133,00
32 BGH 6606 676,40 64,93 10,34 437,00 398,40 153,40 124,60 65,50
33 BGH 6607 524,30 49,17 10,58 189,00 175,00 210,50 138,80 56,50
34 BGH 6708 770,20 58,57 13,08 281,80 375,10 271,10 124,00 45,80
35 BGH 6730 907,20 77,29 11,68 498,10 638,10 195,40 73,70 23,50
36 BGH 7006 897,20 95,51 9,50 632,20 730,10 124,60 42,50 14,60
Média geral 14,67 70,81 10,41 436,05 472,78 154,70 106,20 55,57
CV (%) 29,28 17,58 21,16 31,84 42,89 31,28 36,06 46,05

CA - c6digo dos acessos, J - japonés e C - chinés (acessos plantados comercialmente).

Neste trabalho, como as trés primeiras
variaveis candnicas representaram
82,57% da variagao total, os resultados
de dispersdo grafica foram avaliados em
relagdo as variaveis canonicas VCI1,
VC2 e VC3 (Figura 1).
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Na Figura 1, observa-se que existe
ampla distribuicdo dos acessos no es-
paco tridimensional. Assim, 0s acessos
mais distantes em relagdo ao conjunto
foram 11 (BGH 5927), 15 (BGH 6086)
e 31 (BGH 6315). Por outro lado, os
demais acessos formam conjuntos mais

homogéneos no que diz respeito a di-
versidade genética. Desta forma, sdo
indicados os cruzamentos entre acessos
que possuem altas médias para produti-
vidade de rizomas comerciaveis por
planta e estejam mais distantes no espa-
¢o tridimensional.
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Figura 1. Grafico de dispersdo das trés primeiras variaveis candnicas [VC1 (x1), VC2 (x2)
e VC3 (x3)] em relag@o aos 36 acessos de taro, de acordo com o codigo da Tabela 2. Vigosa,
UFYV, 2000-01.

Tabela 3. Agrupamento dos 36 acessos de
taro obtido pelo método de otimizagdo de
Tocher utilizando a distancia generalizada
de Mahalanobis. Vigosa, UFV, 2000-01.

Grupos Acessos
LI 12 17 34 02 30 29
LI 01 03 35 05
LI 18 24 28 13 20
LIV 22 32 16 14
LV 07 19
LVl 06 33
LVIE 25
Vil 08
1LIX 10
I.X 21
Xl 36
X1 09
I 26 27 04
M 11
\Y 23
\Y 31
Vi 15

Observou-se concordancia entre a
analise de varidveis canonicas € 0 mé-
todo de otimizagdo de Tocher (Figura 1
e Tabela 3). Todos os acessos que se
mostraram dispersos no espago
tridimensional da Figura 1 apresenta-
ram-se nos grupos divergentes de I, I1I,
V e VI no método de Tocher. Estes re-
sultados evidenciam que as variaveis
canodnicas devem representar um mini-
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mo de 80% da variag@o total, para que
seja viavel o estudo da divergéncia ge-
nética por meio das distdncias geomé-
tricas entre genitores em graficos de dis-
persdo, cujas coordenadas sdo escores
relativos as primeiras variaveis
canonicas (Cruz e Regazzi, 2001). No
entanto, no presente trabalho o agrupa-
mento de Tocher mostrou-se de mais
facil interpretacdo, devido ao grande
nimero de acessos.

Além de permitir o estudo da diver-
géncia genética por meio das distancias
geométricas entre genitores em graficos
de dispersdo, a analise das varidveis
candnicas permite o descarte daquelas
caracteristicas que contribuiram pouco
para a variabilidade genética apresen-
tada entre os acessos, possibilitando eco-
nomia de tempo, mao-de-obra e recur-
sos financeiros em futuros estudos. Des-
sa forma, sdo descartadas aquelas carac-
teristicas que apresentaram o maior coe-
ficiente de ponderagdo nas variaveis
candnicas menos importantes, ou seja,
nas ultimas variaveis. De acordo com
essa premissa, a variavel produtividade
de rizomas filho médio/planta pode ser
descartada.

Com base no critério proposto por
Singh (1981), as variaveis que menos
contribuiram para divergéncia entre os
acessos, além da produtividade de
rizomas-filho médio/planta (2,16%) fo-
ram produtividade de rizomas refugo/
planta (2,73%), peso médio de rizomas
comerciaveis (3,46%), produtividade de

rizomas-mae/planta (3,48%) e niimero
de rizomas comercidveis/planta
(4,05%). As variaveis produtividades de
rizomas comerciaveis, filho grande e
filho pequeno/planta contribuiram com
84,12% da variabilidade genética entre
0s acessos. A baixa contribui¢ao para a
divergéncia genética da produtividade
de rizomas-filho médio/planta e alta nas
produtividades de rizomas-filho grande
e pequeno/planta, pode ser explicada
pelo fato de que estas tltimas represen-
tam os extremos na classificagdao de
rizomas comerciaveis de taro. Desta for-
ma, a produtividade de rizomas-filho
médio/planta, por ser uma classe inter-
mediaria, a produtividade desse tipo de
rizoma apresenta comportamento homo-
géneo entre 0s acessos.

Em programas de hibridag¢do deve-
se considerar, para boa estratégia de es-
colha, ndo apenas a diversidade genéti-
ca mas também o desempenho agrono-
mico de cada genotipo. Esse comporta-
mento foi verificado nos acessos BGH
5916, BGH 6137 ¢ BGH 6298 que se
destacaram pela diversidade em relagdo
aos demais acessos e pelo elevado po-
tencial agrondmico, o que os qualifica
como promissores para serem utilizados
em programas de melhoramento. Por
outro lado, cruzamentos visando aumen-
to em produtividade, entre acessos de
um mesmo grupo, devem ser evitados
devido a elevada similaridade expres-
sada entre os mesmos. Esse raciocinio
também ¢ valido para as seguintes ca-
racteristicas: produtividade por planta
das classes de rizomas-filho médio, mae
e refugo, peso médio de rizomas
comerciaveis e numero de rizomas
comerciaveis/planta, em razao da peque-
na variacdo expressada entre os
genotipos quanto a essas caracteristicas,
apesar de algumas delas, como por
exemplo o numero de rizomas
comerciaveis/planta, serem caracteris-
ticas desejaveis quando o objetivo €
obtencdo de materiais com elevado po-
tencial produtivo.
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