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作物研究におけるゲノム情報利用の現状と展望
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1．ゲノミックセレクションは作物育種を加速できるか
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2．“道具”の進歩－次世代シーケンサー関連技術の作物

研究への活用
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SNP

メタゲノム（菌叢解析）　 16S rRNA 
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ゲノム編集後の検証　TALEN/CRISPR
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3．除草剤抵抗性の分子機構－研究の現状と課題－
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5．QTL から見えてくるもの
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4．共生微生物の情報を利用した作物栽培
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